Streszczenie

Streptomyces to Gram-dodatnie, tlenowe bakterie znane przede wszystkim ze ztozonego
metabolizmu drugorzedowego. Streptomyces produkujg szerokie spektrum metabolitéw
wtérnych, wliczajagc w to wiekszos¢ naturalnych antybiotykdw o znaczeniu klinicznym.
Ponadto, Streptomyces przechodzg ztozony cykl zyciowy obejmujacy faze wzrostu
wegetatywnego oraz sporulacje. W fazie wegetatywnej rosng w postaci rozgateziajgcych sie
strzepek tworzgcych gesta grzybnie. Wydituzone przedziaty komérkowe strzepek
wegetatywnych zawierajg od kilku do kilkunastu kopii liniowego chromosomu. W wyniku
ograniczenia dostepnosci sktadnikéw odzywczych Streptomyces wytwarzajg strzepki
powietrzne, ktére nastepnie réznicujg sie w taricuchy spor. Przeksztatcenie wielogenomowych
strzepek w tanicuchy jednogenomowych zarodnikéw wymaga doktadnej koordynacji proceséw
kondensacji i segregacji DNA z synchronicznymi podziatami komérkowymi. Chromosom
Streptomyces, podobnie jak i innych bakterii, jest organizowany dzieki aktywnosci licznych
biatek: topoziomeraz, biatek z grupy NAP (ang. Nucleoid Associated Proteins) oraz
wysokoczgsteczkowych kondensyn — np. biatek SMC (ang. Structural Maintenance of
Chromosome). W niniejszej pracy zbadano wptyw biatek HupS (nalezgcego do biatek NAP) oraz
SMC na organizacje chromosomu oraz podziaty komdrkowe podczas sporulacji modelowego
organizmu Streptomyces venezuelae. W tym celu analizowano mikroskopowo przebieg catego
cyklu zyciowego S. venezuelae metodg poklatkowa, przy uzyciu znakowanych fluorescencyjnie
biatek HupA-mCherry jako marker chromosomu oraz FtsZ-YPet jako marker pierscieni
podziatowych. Analizy wykazaty, ze delecja gendéw hupS i smc powoduje dekondensacje
chromosoméw w trakcie sporulacji, a takze wptywa na podziaty komdrkowe skutkujac
powstawaniem wydtuzonych zarodnikéw. Ponadto, wykorzystujgc technike
immunoprecypitacji potaczong z wysokoprzepustowym sekwencjonowaniem nowej generacji
(ChIP-seq), wytypowano prawdopodobne sekwencje wigzane specyficznie przez biatko HupS
oraz wykazano wzajemny wptyw biatek HupS i SMC na ich oddziatywanie z DNA. Uzyskane
wyniki wskazaty na uzupetniajgce sie funkcje biatek HupS i SMC podczas kompaktowania

chromosoméw w trakcie sporulacji Streptomyces.



